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Bevezetés

« Jelenleg nem all rendelkezésre hatékony ¢é&s A B .. MEDRE i b
biztonsagos vakcina. — :
a b C a b c
« El6, attenualt vakcinak jelenthetik a megoldast. 1

* Potencidlis rekombinacid vad torzsekkel: 0 szero-

r 4 a
¢s patotipusok. X N

« Csak in silico és néhany kozvetett kisérletes adat. l

Célkitiizés: Az ASFV iIn vitro rekombinacios
ratajanak meghatarozasa €s rekombinaciot B E £ B %
. Two of parent-types Two recombined
befolyasold tényezOk azonositasa sertés alveolaris - |
https://www.encyclopedie-environnement.org/en/life/genome-between-
makrofagokban (PAM) . stability-and-variability/




Modszerek

e Négy z0ld és harom piros marker fehérjét hordozo virus, harom sziilo torzsbol, két
genotipusbol.
 Kiilonb6zo marker fehérjéket hordozé virustorzs koinfekcio - PAM
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Rekombinansok azonositasa
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* ElOkisérletek alapjan: a  markerfeherjét
expresszald virussal fert6zott sejt mindig
festodik anti-p72 ellenanyaggal.

« Lathatéak zold/piros szinli sejtek, olyan
higitasi fokoknal, ahol a koinfekcié mar nem
valosziniisithetd.

ASFV LV17 G+/R- (61d) és G-/R+ (piros) szil§ torzsekkel, * ° Jestessel azonostiotunk olyan fendaou
valamint G+/R+ (zo6ld/piros) rekombinansaikkal fert6zott PAM J e 0 P
: . o o o ] markerfehérjét nem tartalmaztak.
sejtek. Minden fertozott sejt és a G-/R- rekombinans virussal
fertdzott sejt lathatd anti-p72 ellenanyaggal jelolve (lila).



Rekombinans frekvencia

Megfigyelt RF
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Rekombinans frekvencia (RF) azonos sziil6torzsb6l szarmazé
virusok kozott a tavolsag fuggvényében
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RF = rekombinans (piros/zold +
szintelen) virusok titere / 6sszes

| (sziiloi + rekombinans) virus

titere
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After Haldane JBS 1919 J Genet 8:299

https://doi.org/10.1007/978-1-4020-6754-9 7297

Az RF 5-20% kozott valtozott.

A tavolsag novekedésével
kezdetben nétt az RF érték.

100.000 nt tavolsag felett nem
valtozott.

Haldane-fiiggvény alapjan 4474 nt
tavolsagnal lesz 1% az esélye egy
rekombinacid bekovetkezésének.

A teljes ASFV genomon ~42,5%
esellyel torténik egy rekombinacio!



RF-et befolyasolo tényezok

A ko-infekcio id6eltoldsanak hatdsa az RF értékre az ASFV Lv17

G2-R1 virusokkal (22000 nt tavolsagnal)
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Az RF érték valtozasa kiilonb6z6 szil6 torzsek (Lvl7 - HU) és
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* A fertozési idOpontok elcsusztatasa

szignifikdnsan  csOkkentette  a
rekombindns aranyat.

Lvl7 ¢és HU/2018 (azonos
genotipus) torzsek kozott (99,9%-
0s szekvencia azonossag) 3-8%-
kal csokkentek az RF értékek.

LV17 és NHV (eltéré genotipus)
torzsek kozott (97,8%-0s
szekvencia azonossag) 10-12%-kal
csokkentek az RF értekek.



Osszefoglalas

 Magas RF. A teljes ASFV genomon minimum 42,5% egy rekombinacios esemény
valOszinlisége.

* A fertdzés 1dobeli elcsuszasa jelentosen csokkenti a rekombinacios frekvenciat.

» Kiilonb6z6 genotipusok kozott kKisebb eséllyel torténik rekombinacid, de nem lehet
kizarni. A kozelmultban Kinaban 1zolaltak egy I-es ¢s Il-es genotipus kozotti
rekombinanst (Zhao et al., 2023).



Kovetkeztetés

In vitro — nincsenek in vivo kisérletek Virulens torzs
Biztonsagi szempontbol eldnydsebb vakcina 1 ; N
N

torzsek:
Egy genomi régioban vagy egy

funkcidhoz kothetd delécio. (1) Virulens torzs
I I . H I

Virulens torzs

Két kulonbozo 1okuszon  attenualt 2 X —
vakcina hasznalata jelentés kockazatot . ) . ]
Virulens torzs Virulens torzs

jelent (2)

Kiilonbozd delécids vakcina hasznalata 3* oy T —
jelentds kockazatot jelent. (3) I
Nagy rekombinicids rata miatt a Virulens torzs
vakcinazast nem ajanlanank endémias

teriileteken.
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